
CARGA MUNDIAL

Magnitud de la RAM
bacteriana

Muertes anuales en el mundo, en millones.
Estimaciones de 2021 y proyección para 2050 en
el escenario de referencia [1].

MUERTES ATRIBUIBLES

2021 · estimación 1,14

2050 · proyección 1,91

MUERTES ASOCIADAS

2021 · estimación 4,71

2050 · proyección 8,22

Escala común de 0 a 9 millones. En 2050, los intervalos de
incertidumbre al 95 % son 1,56–2,26 millones (atribuibles)
y 6,85–9,65 millones (asociadas). Las cifras responden a
escenarios contrafactuales distintos y no se suman [1].

Implicación para Una Sola Salud
Vincular antibiogramas, secuencias y datos de
muestreo de hospitales, granjas y ambientes
permite investigar si circula un mismo linaje o si
un gen de resistencia aparece en linajes distintos
[2, 3, 6, 8].

FUENTES PRIMARIAS Y TÉCNICAS
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01  /  SALUD HUMANA

Resistencia en
hospitales peruanos

VIRAPERU analizó 449 aislados gramnegativos de
hemocultivos en 15 hospitales de 12 regiones
(2017–2019) [3].

RESISTENCIA A CARBAPENÉMICOS [3]

Acinetobacter spp. 60,8 %

P. aeruginosa 37 %

K. pneumoniae 11 %

E. coli 0 %

En el conjunto, 266/449 (59,2 %) mostraron resistencia a
cefalosporinas de tercera generación y 74/449 (16,5 %) a
carbapenémicos [3].

Investigación biológica en Ayacucho
En 20 aislados clínicos de K. pneumoniae, las
pruebas funcionales identificaron 16 productores de
betalactamasas de espectro extendido (BLEE) y dos
productores de carbapenemasas. Se aplicaron
pruebas con discos, Blue Carba y mCIM [4].

La vigilancia hospitalaria y la caracterización funcional
responden preguntas distintas. Las proporciones describen
los aislados estudiados [3, 4].

02  /  SALUD ANIMAL

Resistencia en
aves de producción

Cajamarca. Se obtuvieron hisopados cloacales de
105 aves de corral clínicamente sanas. La
susceptibilidad de E. coli se evaluó por difusión en
disco [5].

RESISTENCIA EN AISLADOS AVIARES [5]

Tetraciclina 59,05 %

Sulfametoxazol/trimetoprima 43,81 %

Enrofloxacina 11,43 %

Las barras muestran tres de los antimicrobianos evaluados.
Los resultados corresponden a la muestra local [5].

Genómica aplicada en granjas de Lima
Una investigación de Ciencias Biológicas de la
UNMSM secuenció siete aislados aviares de E. coli
seleccionados por multirresistencia. Detectó 37
genes de resistencia, incluido mcr-1, asociado a
colistina, en un plásmido [6].

El antibiograma cuantifica la resistencia observada en la
muestra. La genómica permite identificar linajes y localizar
genes en elementos móviles. La serie de siete aislados no
estima prevalencia [5, 6].

03  /  SALUD AMBIENTAL

Resistencia en agua
y ecosistemas costeros

Una investigación biológica en Pucusana,
Miraflores y Callao combinó antibiogramas,
ensayos de conjugación y PCR en E. coli de
ambientes marinos [7].

COEXISTENCIA DE RESISTENCIAS [7]

Cepas estudiadas 55

Resistentes al mercurio 41

Al mercurio y a antibióticos 14

Los grupos están incluidos unos en otros. La coexistencia
no demuestra que el mercurio causara la resistencia a
antibióticos [7].

Cajamarca · Agua de consumo y animales
La secuenciación de dos aislados de E. coli con
BLEE, uno de agua y otro de heces de perro de
hogares distintos, identificó linajes diferentes.
Ambos resistieron a carbapenémicos, sin genes
de carbapenemasas detectados [8].

Cruzar microbiología, genómica y datos de campo permite
investigar reservorios y rutas de exposición. Estos dos
aislados no establecen transmisión entre hogares o
especies [2, 8].


